
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
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39976873.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32411113.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6323394.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19112506.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110115.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGAPRSQASYRRESSLFERVLIQVTDDNERFAVVDISGVDSADAIKERMFAKLHLFDADHSSFQLFRTEIGQSEATGPVVNDDALLVLCLQMGDDRGTL 
6322366.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPFLRKIAGTAHTHSRSDSNSSVKFGHQPTSSVASTKSSSKSPRATSRKSIYDDIRSQFPNLTPNSTSS 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39973941.y  MYPGSSQS~~RPYQVPPPPP~MSPP~LSQMHQQMSFVPPPPPPLNRYQTTPNLGASAPPPPPPGPPP~~~~~~ASALNP~~~~~QAPWNGAWG~~~~~~~~~GVPAPR~~~~~~~QAYDNRSGMYAQAPIQQYNPQAHAATAPG~~~~~LNIPPPPLQTDAPMSDTYNPGQDPMFDGFMPDLSFDLEQETMGSSQTWQTT 
32421133.y  MYQNGQRDPPRPFAVPPPPPPMSPPQVGSGVAGINSVMNIPPPPPRYPGAPGTVGGSLLPPPPGPPPGNPGFPPSAIAPPSALGAAPWHGAWGRPYNGQTAFNLPPPPPGGNGGLQAYN~~PLLHAQAAAAAAAAAASASNTPGPPATSITIPPPPPPSEQ~MSATYIPSAGDTYGEGVGIPGLGLPEELGGPGNWTGAE 
19113917.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAADIGSQSSGSLEERFEQ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
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39976873.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32411113.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6323394.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19112506.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110115.q  KFLVQQTAPPNATVRAMPPPTSAAGQQRALNEVRRVSGAGSATSNHLRTDSQSSRSSISDALIYPEMVGADGAHEGSNRNSGSSLTRSKAQARRALPSAPPMDDLRSPTGYHDRRSIASSGEGHAQEASSKHASSVSEGSGTPVMLSQRSSSMNATQPAPTASSNNARRPSHVEDERPRFDADASANRSLQAPAN~~~~~ 
6322366.y   QFYESTPVIEQSFNWTTDDHISAGTLENPTSFTNSSYKNDNGPSSLSDSRKSSGGNSVNSLSFDKLILSWDPTDPDEWTMHRVTSWFKFHDFPESWILFFKKHQLFG~~~HRFIKLLAYDNFAVYEKYLPQTKTASYTRFQQLLKKTMTKNVTNSHIRQKSASKLKSSRSSSESIKSKLKNSKSQEDISNSRSTS~~~~~ 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39973941.y  SSSSTNTASVNDNVQSNAPTEERTRRNNSASITGTQSSSNVPGIPSDITASWSLDKVIAWLQMNSFSRDWQETFKSLNIHGAQFLELGSGHFGRGNFGMMHQQVYPKLAKVCTASGTGWDQPREREEGKRMRRLIRGLVHARAVPDSARVPSS~~~~~~~~~~~~~HGRQGSINSRGNDKGTHDGSDSPNTPIMK~~~~~ 
32421133.y  QQRLGGTSMEDAHRLHAAPTADRG~~~~LSTTSNTPNSS~~SAIPPELAAQWPLDRVLMWLQANSFSQDWVNTFKVLNLHGAQFLELGSGHGGRGNFGMMHQQVYPQLAHECQMSKTGWDQTKEREEGKRMRRMIRGIVTGRSVDPSKVAASGGAQGGAGGAGGGGHARRESVSASVPPSAGPDSADSPNVEFSKSHLFV 
19113917.y  SLHLQNVDKQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DWSLNSVLQFLKLYKFNKEWEDVFIKSRIEMDLFINLAD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QSKAEEFAFKNKLSKESAIQLSSCIR~~~KTLLAPSSTRVPSK~~~~~~~~~~~~~NSSYETLTYSAKDSSDDVFTETNSGFRSS~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
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39976873.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32411113.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6323394.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19112506.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110115.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~GLGHRQDRSDEGVRDQSRQQAPGLTLHNAKSMDDLHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PAHGSTHAPAMIPQAEVRAQAGLDRDGRYPAPSIMRPSTAAPAGPGARDGGHGHRQYSSDALGTSKGPVDPASLDPRMLQRNRSAQAAIPSSQQLANHGPTRMASTPQIRSPPTQP 
6322366.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~ESALSPTKSGPSKTDEKNFLHSTSTHQKTKSASSLYR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSFISLRGSSSSNASSAKSPSNIKLSIPARPHSIIESNSTLTKSASPPASPSYPSIFRRHHKSSSSESSLLNSLFG~~~~~~~~~~~~SGIGEEAPTKPNPQGHSLSSENLAKGKS 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39973941.y  ~~~~~~~~~~TPS~~~~~~~~SQSRSTTIPTFPD~~GSSFSNHRGVLKNIDID~~~RHS~~~~~~~~SPKLNG~~~~~~~~~~~DSPAA~SPNP~~VMASSTPKSSTLSVSPHSS~~RFGNNVRNSTDSVK~~~AIYGSGIPADAQKMMSNSNLDELINGRGARQSPS~~~~~~~~~~~~~~DLGDNSAGTDSPVSARDT 
32421133.y  QEEQVQSGPKAPGPGFAGRRFSQSRATTMPLLTSTMSSGEPNHRSMMRNLDIDSARRHSPSTSNVSESGDLNAGTFRTVGRERQDSPIGGSPNPSSALFPSNAGNTILSSSPHRSGSRFGHRSRNSSDSVSSNAAQYGSGIPADAAAMFKNGSLADMIKNSFNSNNPDRRNGQDGGRPLGVVETGDRSAGTDPPNSAKGP 
19113917.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQNSSLKSFQSVPDSNVNVFGGFGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SVVDNNELLSTGKNSHQTTSLNLEGSPINLHAYKGTVTSIINDDSRNINKKTLSKQPVSEHKEKQTSFLRRFRVPGFSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DKDKTKDCPSSNSNP 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
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39976873.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAMLASKSPFPAPLATSGSGMMAGTAQASYPPSRRAPAVPPASQSFSPTESEFSDSDDHDSPKHWDEDKVCEYLRSVRCGEYEKLFRKN~HINGENLLEM 
32411113.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6323394.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEQTQTAEGTDLLIGDEKTNDLPFVQLFLEEIGCTQYLDSFIQCNLVTEEEIKYL 
19112506.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110115.q  NYPARGPVDPRYARPAGMDDPRFAGMP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~THPAQSLQPRPTSPAARPPQFNAPSTYGGPNSYSVQSFGQAQRPLAPGYVNEFGVRAPNATPNFNTFHGHDPRLGANGMQGSLTPRPYSYHEASSTHHPAYRPYSPQLAPSPYRTREDPFTTRYFPASSSRQVSEFQMQAGRLEPGMTVQQ 
6322366.y   KHYETNVSSPLKQSSLPTSDDKGNLWN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KFKRKSQIGVPSPNTVAYVTSQETPSLKSNSSTATLTVQTADVNIPSPSSSPPPIPKTANRSLEVISTEDTPKISSTTASFKETYPDCINPDKTVPVPVNNQKYSVKNFLLDQKFYPLKKTGLNDSENKYILVTKDNVSFVPLNLKSVAKL 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39973941.y  K~~LPFRQRMQAKDIDGN~~~LSSPNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGSLSPQMYRNGLGLDDYLRFKKPGGSIYLMATADGWNYRVVDVTDVETVLDLRSEISRGLGIPD~EDGVEFYLTELGKSDHSQPLDDNQLMNHNKSRADAEGTLKLFVKPPPMSQQSTWSAG~DTGQRHRFGTSSSMSRQQNTLK~ 
32421133.y  KSFLSFLSRNKRKEDGTSPDELDSPTSPATGFKAHSLGSRAGHVSETSLDQRPGSSISTHEHSVGFQSGHSRKKSVVSTRVYLLATLDHWNYRMLDVTDIDSAHDLRQLVCINLGLPD~SEGAAIYVTELGKFDHEEPLDDMKLLTNKRLRADAIGTLKLFVKPGGLTSSPYPGPGTQSGQPSSYVPRDAPPMDEETFNR 
19113917.y  FHLASSNVKTLDASLDQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EWVPRIHRLESQIGLISKKKS~~~~~FVLATMDDMKFTVVDITNVQNATQLRKLIAKSMYLDISIDQFDLFLTEVGGAQYIEILDD~RKLDIARLYSDEFGTIKFFVKP~~~SQNEESGMDSDTYLSFGTKSSSTYKADDDSIYH 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
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39976873.y  DKDVLKEMG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IEKVGDRVRLFLSIKKLRTKAIAGQKKRNRDSFAGHESMYTPVSESPSKPFHSSSRVMPNPSVNKRYSRQIDLSGMAYDPSRPTTSSRPTSPLPSADFRTARTRNPYVGQQPTPTGSLRGLGSPPDSQANSRPVLTHTRTDSGMDGSLMAALPQNQDVIRVIST 
32411113.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDGSLMAALPQGQDVIRVIST 
6323394.y   DKDILIALG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNKIGDRLKILRKSKSFQRDKRIEQVNRLKNLMEKVSSLST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATLSMNSELIPEKHCVIFILN 
19112506.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110115.q  TLRTHEVLRNQAVSSPQGQAYLGHAHPPGPSYGPRDPRQPGQPNQYMGMQPYPNVSAPPSMPSMPQRSSHPSSAHANPHHAPSSRPPQHSHPPARNAHDMANSNASAYVSAQPRPHSSASSGGRGVTPQPSPASHASAPAAESHRRDPPVRVNPSERSSGSSFSSQTSSGPGRPSQEDRNSRHSTDDSFSAPTSARSSQS 
6322366.y   SSFKESALTKLGINHKNVTFHMTDFDCDIGAAIPDDTLEFLKKSLFLNTSGKIYIKDQMKLQQKPKPAPLTSENNVPLKSVKSKSSMRSGTSSLIASTDDVSIVTSSSDITSFDEHASGSGRRYPQTPSYYYDRVSNTNPTEELNYWNIKEVLSHEENAPKMVFKTSPKLELNLPDKGSKLNIPTPITENESKSSFQVLR 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39973941.y  ~DDQSEEARLRAQREYKAEIDRKGR~~~~~~~~~~EYLAIRKAKLESNNNGLSSSTEGIGIVGKPVDFDTPRHSPYEDKNTDRMFPTRNAPAPPVAPSATLNRVNSLMTGQRRVQGSMDGYPSQRVPP~~~~~~~~~~GVGTTTSPKEMSEDRRRQPMSGS~~~~~~QPMGGITSALVDMGRNLGGVALPNRG~~~~VSA 
32421133.y  LNGQRQRSSSSPPTSRQNTISSKDRDEKMPVPEPVEHKAEPPRKHAIKETSPIGETTPFGIVGRKVDFDQPRLSPFEDKRPDHLFPVRKAPAPPGDPSATLKKVNSLSKKTGQGFRPSTAHATQHHHHNAIDHGYHQRRVSTDIRENMTSERQTRRPAAIRGTAEVPSPSGGIGSLLINIGGHLGGIGHPVAGGARALSP 
19113917.y  RKEDFKKQPSYPVLTSDFEITDAGP~~~~~~~~~~~NLSLSGHQPDNKYYKGFSSAPNLAVVP~~~ELPSRRFRGFEKIRGAKGEMATKILDATEAQSEKNKFTVCRPHKKVTLKMPLNSGSSAPQSP~~~~~~~~~~~~~~~~SSNTSASVLTRNFVAHRD~~~~PPPPPTETSSLRRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
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39976873.y  GGVTKVVKIA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DCNTCEEVMRVTLRKFALREDHERNYCFWVLSGLDPDPKQCRRLGDTELWRVIKDQKRPERNRLILRRVPAGEPGQSELERAAAIAMEEAQQSHSRA 
32411113.y  GGVTKVVKIA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DCNTCEEVMRVTLRKFGLREDHERNYCFWVLAGVDPDPNQCRRLGDTELWRVIKDHTRPERNRLILRRVPSGEPGKAELERAAAIAMEEAQQTHRPP 
6323394.y   DGSAKKVNVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GCFNADSIKKRLIRRLPH~~~~~~~~~~~ELLATNSNGEVTKMVQDYDVF~~VLDYTKNVLHLLYDVELVTICHANDRVEKNRLIFVSKDQTPSDKA 
19112506.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110115.q  GPASAKPTNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENRSSYAEQERELADDELARVRPLPKLPTSSAGTPTDTSSAKSGGAEAVRKSEDEDTLRAGEWAQLRRALEPASDGTVIGTAVSGSSGGDGDTVRAE 
6322366.y   KDEGTEIDFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HRRESPYTKPELAPKREAPKPPANTSPQRTLSTSKQNKPIRLVRASTKISRSKRSKPLPPQLLSSPIEASSSSPDSLTSSYTPASTHVLIPQPYKGA 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39973941.y  NNVPSKPSPP~~~~~~~~~~~~~~YRVATAP~~~~~~~~~~~~~~~~VSGRDFVS~~~~PDNRAAFPRSQTAGDLSPIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QMPANFAAYQEPNPSPRGFGAAPVSSAAHKRAPSGPDIDFTEPEVSFDRPAPSTAQNEAQ~~~~~~SDDDSGDDSDDGLFVIPIAARKASMKKAKSRASV 
32421133.y  NRVASAPVGHGGEMSEQQRDAKLRYQAARAPSPSLSPNARRRPSESHISQQQYQQNHRPPSSQQHHPHLQHQAQPQPQPQPQQQQQQQQQQQQQQQYQPRQQQTQQPQQQQQAQQPQQQQQAPAQHEESKRKSHGPDVDFSDNDVRFTPPPESESLNASSNHQDYADDQDDSDDSDDGLFAVPISKNKT~~~AETSKTKD 
19113917.y  NTLTRRPSIR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HARSSPYIDTGHN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EASKFSHTSFDPKASSKSSNSLKESVEALSEIPFEDAPALDESDLSGDPFWAIQPKQSSS~~~~~~~~QVPKENHHNIQSKLSINTEAATDLKANELSSP 
 



                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      
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39976873.y  MDNVGARSQIKVQKVLGENWDNLQ~~PPLSPVLYQDR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERNVYNAARDLERPEPLDSGRLQPRR~KVLRSFGGLRPPSELIASDLTTYFPDHPREDIDRTARLSMRRSARLSKVNSRLSVASSFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASSIQDAPPIPTIADSWLQST~PLPKA 
32411113.y  IEPSDKRSQLKLQKVLGVGWEDLQQQPPLSPMSYQDR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERNVSNAARDLERPAPLETPRAMPRRTQALRQFGGLRPPSELIASDLTSYFPDHSREAIDRTARLSMRRSARLSRVNHRLSVASTLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FASSIQDAPPIPTIADSWLTASNQIAKV 
6323394.y   ISTSKKLYLRTLSALS~~~~~~~QVGPSSSNLLAQNK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GISHNNAEGKLRIDNTEKDR~~~~~~~~~IRQIFNQRPPSEFISTNLAGYFPHTDMKRLQKTMRESFRHSARLSIAQRRPLSAESN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NIGDILLKHSNAVDMA 
19112506.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPPLTVSSTQR~~~~~~~~~~~~~~~~ISRPPSLQKSITMVG~~~~~~~~~~~~~~VEPLYQSNGNEKSSKYNVFSESA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HGNHQVLSFS~~~~~~ 
AK110115.q  PSTPGPSRPHTKDGLGSASPSLDPPRAPSPSMAPEENGTVASFGVFDDDESESGTWAQPLDSDVNAPRLPLRLDGDEDAAADDHGTLLPGQGALLQSPARVGGSSPKRPELRLTIDPAAGPTLLAPASQPAGLSPVPSSSHLSSSLSSGGITRSNSFARRDDDWAFRPPPEQLYENLDDFFPKHDLDKPLLDTTAVPESP 
6322366.y   NDVMRRLKTDQDSTSTSPSLKMKQKVNRSNSTVSTSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SIFYSPSPLLKRGNSKRVVSSTSAADIFEENDITFADAPPMFDSDDSDDDSSSSDDIIWSKKKTAPETNNENKKDEKSDNSSTHSDEIFYDSQTQDKMERKMTFRPSPEVVYQNLEKFFPRANLDKPITEGIASPTSP 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39973941.y  TFDASDSGDGKRPALTVNTARDRK~~SVSFNSPQS~~~~ARTGDDDDDS~~~~~~~~GRQRRTPK~~~~SDMWDSE~~DGKLGRRKS~FKMDVWANRPPAEALINNLEDFFPGMDVDQPVLEEG~DQEQNIDGSPVAPSPIAEVDETQSPGHLQINATPLNS~~~~~~~~~~~~~~~LPPS~RVQSMYNESDTLGSDEST 
32421133.y  NSGGSDEGLGKRPSLKVATDRSKKNLSVAFTTPQASPRMASFTDETEHASVPASSGHGHRQSAPVPSGSSKEWEQDETECKIGRRKSFIEKDVWANRPPTDALINNLEDFFPNLDVDQPVLEEGGDTEVEVD~~~~APSPIAEVDESQFQTRPQPMAETMAQSNTAVASSSNNNAPMLPPLNRVSSAFNESDTLGSDEST 
19113917.y  KTPEYCRGDDRSISLSPLSYRLRKSKHIRESPPSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVINSGNWEVRPSADDLYEDVDRFFPRYDLDKVLVVDQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1410      1420      1430      1440      1450      1460      1470      1480      1490      1500      1510      1520      1530      1540      1550      1560      1570      1580      1590      
1600                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
39976873.y  RPRDLQSRLQHGYRDSVASSMLDTLQEEGSPIEPNRKSYVSFADSGSDSAAVSVTDPDGNIVRHSYFDEGSTIGSGSGSGSFGDVSKALNEDGED~ADEDLQSFLSGESWDDSK~~~~~~~~~~~~WMKGALIGQGSFGCVYLALHAITGELLAVKQVEAPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGANS 
32411113.y  RPRDVLPRAPHGYRDSVASSVLDTLQEEGSPTEPNRRSFVPFSDSGSDTAAVSVIDPDGNIVRHSYYDSGTNNSADS~~~~~AVIQEALAEDGEDAADKELQTFLAGDAWDDSM~~~~~~~~~~~~WMKGSLIGQGSFGSVYLALHAITGELLAVKQVETPA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGADS 
6323394.y   LLQGLDQTRLSSKLDTTKIPKLAHKRPEDNDAISNQLELLSVESGEEE~~~~~~~~~~~~~~DHDFFGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSDIVSLPTKIATPKN~~~~~~~~~~~~~WLKGACIGSGSFGSVYLGMNAHTGELMAVKQVEIKNNNIGVPTDNNKQANSDENNEQEEQQEKIEDVGAVSHPK 
19112506.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGSSPSFIEQPSPISPTSTTSE~~~~~~~~~~~~~~DTNTLEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTDDQSIK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WIRGALIGSGSFGQVYLGMNASSGELMAVKQVILDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSESK 
AK110115.q  MVSSPGSEAAAAAGSMASSPPTAPQQAMSHRSRLKRSIRLVAQDRKRFLDRAGKRATEKDAEASSGLVRRRSTKLWG~TRVVEMTPGQELATPASATSAESPLSDTSPPKPVFK~~~~~~~~~~~~WVKGDLIGKGTYGRVYLALNATTGEMIAVKQVGLPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TASD 
6322366.y   KSLDSLLSPKNVASSRTEPSTPSRPVPPDSSYEFIQDGLNGKNKPLNQAKTPKRTKTIRTIAHEASLARKNSVKLKR~~QNTKMWGTRMVEVTENHMVSINKAKNSKGEYKEFA~~~~~~~~~~~~WMKGEMIGKGSFGAVYLCLNVTTGEMMAVKQVEVPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YS 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDEEILEKLRSIVSVGDPKKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTRFEKIGQGASGTVYTAMDVATGQEVAIRQMNLQQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QP 
39973941.y  LKALERPPSFQSLAQRSVRRSGGLGRMKSIREKARGAHEAHKRYTQTSMAAPQGLSRSGGTPATETQPTQNNSSALLRRKSTKMFNANIVQIRPNRDSMLVPDIPQDSISSSS~~RGAPKHPTTFRWFKGQLIGKGTYGRVYLGMNATTGEFLAVKEVEVNP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RAAA 
32421133.y  LKALESRP~~PSMVSGSVRRSRGLGRMKSIREVARGAHEAHKRYTQTSMQT~~~~~~~~~~~NVATPAVPNATTNLMRRKSTKMFNANIVQIEPRRGSILS~TIPQETLPTQDNINTLPKRQTTFRWFKGQLIGKGTFGRVYLGMNATTGEFLAVKEVEVNP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KAAQ 
19113917.y  ~~~~~~~~~~~SRMVSSPSKVSIRPKMKSVRLLAREASEARKEIRHN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARRNKSGNLLRRSSTKLWGSRIVELKPDTTITSGSVVSQN~~~~~~~~~~~~~~~ATFKWMKGELIGNGTYGKVFLAMNINTGELIAVKQVEIPQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TING 
 
                    1610      1620      1630      1640      1650      1660      1670      1680      1690      1700      1710      1720      1730      1740      1750      1760      1770      1780      1790      
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39976873.y  QNDARKKSMIEALKREISLLRDLRHPNIVQYLGCGSSAEYLNIFLEYVPGGSVQTMLNSYGALPEPLVRSFVRQILNGLSYLHEREIIHRDIKGANILVDNKGTIKISDFGISKKIEATNLLNGANNNKHRPSLQGSVFWMAPEVVKQT~~SYTRKADIWSLGCLVVEMMTGTHPFPDCTQLQAIFKIGGGKATPTIPED 
32411113.y  KNDARKKSMIEALKREITLLRDLQHPNIVQYLGCSSSAEYLNIFLEYVPGGSVQTMLNQYGALPESLVRSFVRQILQGLSYLHNRDIIHRDIKGANILVDNKGTIKISDFGISKKLEATNILNGANNNKHRPSLQGSVFWMAPEVVKQT~~SYTRKADIWSLGCLVVEMMTGTHPFPDCTQLQAIFKIGGSKASPTIPDN 
6323394.y   TNQNIHRKMVDALQHEMNLLKELHHENIVTYYGASQEGGNLNIFLEYVPGGSVSSMLNNYGPFEESLITNFTRQILIGVAYLHKKNIIHRDIKGANILIDIKGCVKITDFGISKKLSP~~~LNKKQNK~~RASLQGSVFWMSPEVVKQT~~ATTAKADIWSTGCVVIEMFTGKHPFPDFSQMQAIFKIG~TNTTPEIPSW 
19112506.y  D~~~RHAKLLDALAGEIALLQELSHEHIVQYLGSNLNSDHLNIFLEYVPGGSVAGLLTMYGSFEETLVKNFIKQTLKGLEYLHSRGIVHRDIKGANILVDNKGKIKISDFGISKKLELNSTSTKTGGA~~RPSFQGSSFWMAPEVVKQT~~MHTEKTDIWSLGCLVIEMLTSKHPYPNCDQMQAIFRIG~ENILPEFPSN 
AK110115.q  REDSRQKGVVAALKSEIETLKDLDHPHIVSYLGFEETTTFLSTFLEYVPGGSVGSCLRKHGKFEEPTIKSFLHQILDGLAYLHSKGILHRDLKADNILVDFEGICKISDFGTVRRSDD~~~~~~IYGNVENMSLQGSIFWMAPEVVSLSKKGYSAKIDIWSLGCVVLEMFAGRRPWSDDEAVQAMFKIGAERKAPPIPAD 
6322366.y   SQNEAILSTVEALRSEVSTLKDLDHLNIVQYLGFENKNNIYSLFLEYVAGGSVGSLIRMYGRFDEPLIKHLTTQVLKGLAYLHSKGILHRDMKADNLLLDQDGICKISDFGISRKSKD~~~~~~~IYSNSDMTMRGTVFWMAPEMVDTK~QGYSAKVDIWSLGCIVLEMFAGKRPWSNLEVVAAMFKIGKSKSAPPIPED 
1f3m_Paka   KK~~~~~~~~ELIINEILVMRENKNPNIVNYLDSYLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTET~CMDEGQIAAVCRECLQALEFLHSNQVIHRDIKSDNILLGMDGSVKLTDFGFCAQITP~~~~~~~EQSKR~STMVGTPYWMAPEVVT~R~KAYGPKVDIWSLGIMAIEMIEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTP~~~ELQ 
39973941.y  GDKKRMKELVAALDQEIETMQHLDHVNIVQYLGCERKETSISIFLEYISGGSIGSCLRKNGKFEESVVQSLTRQTLSGLAYLHREGILHRDLKADNILLDVDGTAKISDFGISKKTDN~~~~~~IYGNDKSNSMQGSVFWMAPEVIRSQGEGYSAKVDIWSLGCVVLEMFAGRRPWAKEEAVGAIYKIANG~EIPPIPED 
32421133.y  GDKKKMQELVAALDQEIDTMQHLDHVNIVQYLGCERKETSISIFLEYISGGSIGSCLRKHGKFEEPVVASLTRQTLSGLAYLHREGILHRDLKADNILLDLDGTCKISDFGISKKTDN~~~~~~IYGNDKTNSMQGSVFWMAPEVIRSQGEGYSAKVDIWSLGCVVLEMFAGRRPWSKDEAVGAIYKIANG~EAPPIPDD 
19113917.y  RHDQLRKDIVDSINAEISMIADLDHLNIVQYLGFEKTETDISIFLEYVSGGSIGRCLRNYGPFEEQLVRFVSRQVLYGLSYLHSKGIIHRDLKADNLLIDFDGVCKISDFGISKHSDN~~~~~~VYDNDANLSMQGSIFWMAPEVIHNDHQGYSAKVDVWSLGCVVLEMLAGRRPWSTDEAIQAMFKLGTEKKAPPIPSE 
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39976873.y  AST~~~~EAKAFLAQTFEMDHNKRPSADDLML~SPFLTPIT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
32411113.y  ASE~~~~EAKQFLAQTFEIDHNKRPSADELML~SPFLTPVPGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6323394.y   ATS~~~~EGKNFLRKAFELDYQYRPSALELLQ~HPWLDAHII~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
19112506.y  ISS~~~~SAIDFLEKTFAIDCNLRPTASELLS~HPFVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK110115.q  VKLSK~~QAAHFLKNCFEVDPAKRPTAQRLLD~HVFSVPDESWHFQQSALWRSLQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6322366.y   TLPLISQIGRNFLDACFEINPEKRPTANELLS~HPFSEVNETFNFKSTRLAKFIKSNDKLNSSKLRITSQENKTE  
1f3m_Paka   NPEKLSAIFRDFLNRCLDMDVEKRGSAKELLQ~HQFLKIAKPLSSLTPLIAAAKEATKNNH~~~~~~~~~~~~~~  
39973941.y  VQDTISPIAVAFMMDCFTVDSHDRPTANKLLSQHPFCELDPNYNFLDSELYAKIRGTY~~~~~~~~~~~~~~~~~  
32421133.y  IREEITPIAIAFMLDCFTVDPTDRPTADVLLSQHPFCELDPNYSFMDTELYAKIRGTY~~~~~~~~~~~~~~~~~  
19113917.y  LVSQVSPEAIQFLNACFTVNADVRPTAEELLN~HPFMKCDEEFNFKDTNLYDMLCKRKS~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


